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Y.	  enterocoli,ca	  species	  complex	  	  

Pathogenicity	   None	   High	   Low	  

Phylogroup	  

Serotypes	  

4	  3	  2	  1	  

O:5,	  O:6,	  30,	  
O:7,	  8,	  O:18,	  

O:46,	  
nontypeable	  

O:8,	  O:4,	  O:
13a,	  13b,	  O:
18,	  O:20,	  O:

21	  

O:9	   O:5,	  27	  

5	   6	  

O:3	   O:2,	  3	  

Ecological	  
distribu8on	  

Rare	  isolate	  
from	  humans	  

and	  
livestocks	  

Ubiquitous	   Most	  
common	  pig	  
and	  human	  
isolate	  

Pigs	  and	  
humans	  

Pigs	  caMle	  
and	  sheep,	  

rarely	  
humans	  

Hares	  

Gene	  	  
gain/loss	  

Gain:	  pYV,	  Ysa,	  
O:8	  
Loss:	  Flag2,	  LPS	  
outer	  core,	  
YGT,	  metabolic	  
genes	  

Loss:	  Flag	  2	   Gain:	  pYV	  
Loss:	  YGT,	  metabolic	  genes	  

Gain:	  pYV	  
Loss:	  YGT,	  
extreme	  
metabolic	  
reducUon	  Loss:	  Flag	  2,	  Invasin	  

expression	  


